RNA sequencing per migliorare la conoscenza del comportamento igienico
in Apis mellifera ligustica.
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Apis mellifera ligustica (Spinola 1806) & una sottospecie di ape da miele evoluta nell’area Nell'ambito del miglioramento della tolleranza
peninsulare, il suo patrimonio genetico & considerato a rischio per varie motivazioni tra le quali alle malattie degli alveari e riconosciuto il ruolo
introduzione incontrollata di ibridi, la diffusione di patologie e la fragilita creata dall’impatto degli del comportamento igienico delle api che, tra le
agrofarmaci. varie declinazioni comportamentali, hanno
Le conseguenze negative relative alla tutela della biodiversita sono molteplici. anche la capacita di riconoscere ed eliminare la
Il rischio concreto e di non intervenire tempestivamente nel preservare una risorsa genetica unica, covata non vitale o danneggiata.

riconosciuta a livello mondiale come una delle piu importanti sottospecie di Apis mellifera per

I'alta adattabilita a differenti condizioni ambientali, le caratteristiche comportamentali e le capacita In questo studio sono state applicate tecnologie
produttive. Inoltre, non e trascurabile il relativo impatto sulla biodiversita della flora spontanea e di Next Generation  Sequencing  per
sulle produzioni agricole considerato il ruolo fondamentale svolto nell'impollinazione. approfondirne la conoscenza dei meccanismi
La sinergia di vari interventi e di differenti approcci metodologici pud dare un contributo alla molecolari alla base di questo comportamento.
tutela di questa preziosa risorsa genetica.
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Conclusioni

Le conoscenze e le applicazioni in ambito genetico potranno introdurre elementi che contribuiscono alle strategie utili ai fini della
tutela di Apis mellifera ligustica.

Il comportamento igienico € uno dei possibili caratteri di interesse che favorisce una generica maggiore tolleranza alle patologie
dell’'alveare. La caratterizzazione di questo fenotipo, tuttavia, necessita di particolare attenzione perché l'espressione del
comportamento e fortemente influenzato dalle condizioni ambientali e dalla forza della famiglia. Di conseguenza, una maggiore
conoscenza delle basi molecolari, quali i risultati dello studio, potranno dare un contributo ai fini di future applicazioni che
necessitano di una migliore caratterizzazione delle basi genetiche di questo fenotipo.
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